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Resumo

Powdery mildew é uma doenca que afeta negativamente uma expressiva gama de espécies,
incluindo o feijdo (Phaseolus vulgaris). O oidio do feijoeiro é causado pelo fungo Erysiphe
polygoni o qual pode causar danos consideraveis as plantacdes. O objetivo deste projeto foi
identificar cultivares de feijdo resistentes e suscetiveis a esse patégeno em condi¢bes de casa
de vegetacdo, bem como, identificar genes potencialmente candidatos a susceptibilidade das
plantas ao patégeno. Para avaliar a resisténcia dessas cultivares, primeiramente foi realizado o
plantio das cultivares em casa de vegetacdo em vasos de 2 litros, utilizando 20 vasos no total (10
para cada genétipo, BRS MG - Marte e Hooter). A partir do 12° dia apds a semeadura, foram
realizadas andlises diarias das plantas para observacado da ocorréncia da doenca. A andlise dos
sintomas foi realizada 62 dias apés o plantio, de acordo com a escala descritiva de notas de 1 a
5. Passados 68 dias do plantio, procedeu-se a coleta de 15 folhas por tratamento, a fim de
reservar material para estudos posteriores sobre a expressdo de genes candidatos. Para
identificagcdo dos genes candidatos, realizou-se analise da familia de genes MLO do feijdo, em
conjunto com familias desses mesmos genes de outras espécies (Arabidopsis thaliana, Cannabis
sativa, Glycine max, Oryza sativa, Hordeum vulgare and Triticum sativum). Foram realizadas
andlises acerca dos dominios e motivos proteicos, localizagdo subcelular , sete passagens pela
membrana, estrutura dos genes e andlise filogenética. A partir das analises de sintomatologia,
concluiu-se que o gendétipo BRS MG - Marte foi resistente ao patdégeno, enquanto o genotipo
Hooter foi considerado susceptivel. Quanto ao estudo dos genes da familia MLO do feijoeiro,
obtidos a partir do banco de dados Phytozome, 19 genes foram identificados e classificados
filogeneticamente. Destes, seis foram posicionados no clado V, reconhecido como aquele onde
encontram-se as proteinas de susceptibilidade ao oidio das plantas dicotiledbneas. Estas seis
proteinas MLO do feijdo apresentaram caracteristicas tipicas de proteinas de susceptibilidade,
tais como dominios e motivos proteicos, localizacao subcelular, sete passagens pela membrana,
estrutura dos genes, e, especialmente classificacdo no clado V da arvore filogenética. As
proximas etapas deste projeto consistem na avaliacdo da expressao destes genes em genétipos
afetados e ndo afetados pelo patégeno.
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