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Resumo

O principal objetivo deste estudo foi avaliar e selecionar progénies S0:1 de milho com
desempenho superior. O experimento foi realizado no Centro de Desenvolvimento Cientifico e
Tecnolégico da Universidade Federal de Lavras (UFLA). Foram avaliadas 487 progénies S0:1 de
milho, provenientes de dez popula¢des do programa de melhoramento genético de milho da
UFLA, e foi utilizado trés testemunhas. O delineamento experimental utilizado foi o de blocos
casualizados, com duas repeticdes, e as parcelas consistiram em duas fileiras de 2 metros de,
com as plantas espacadas a cada 0,25 metros e 0,6 metros entre as linhas. A caracteristica
avaliada neste estudo foi 0 peso das espigas com palha (PEP). A analise dos dados foi realizada
utilizando a abordagem REML/BLUP, na qual o BLUP foi empregado para prever os valores
genéticos das progénies, e as estimativas de variancia foram obtidas por meio do REML, com o
auxilio do software R. A andlise de deviance (LRT) realizada a um nivel de significancia de 1%
revelou diferencgas altamente significativas entre as progénies em relagdo ao PEP. As estimativas
dos componentes de variancia indicaram a presenca de variabilidade genética substancial entre
as progénies avaliadas. Isso sugere que existem diferencas genéticas significativas que podem
ser exploradas para aprimorar as caracteristicas do milho. Com base nos valores genéticos
preditos, foram selecionadas 50 progénies com o0s maiores valores de BLUP, pois elas
apresentam uma maior frequéncia de alelos favoraveis para a caracteristica PEP. Conclui-se que
essas progénies selecionadas representam um potencial significativo para o aprimoramento
genético do milho e podem contribuir de forma valiosa para o programa de melhoramento de
milho da UFLA.
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