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Resumo

O género Urochloa P. Beauv. pertence a familia Poaceae e desempenha papel importante na

agropecuaria como planta forrageira. Dentre as espécies, destaca-se Urochloa humidicola
(Rendle) Morrone & Zuloaga por sua boa adaptacdo a diferentes condi¢cdes edafoclimaticas,
além de ser utilizada como planta modelo em pesquisas sobre a inibicdo biolodgica da nitrificacao
do solo. O acesso HO031, Unico representante sexual descrito para a espécie, foi identificado
como aneuploide 2n=6x=36+1 e origem hibrida. Com isso, estudos visando compreender a
composi¢cdo gendmica do acesso HO31 e de outros com o mesmo nivel de ploidia, como o
acesso HO16 (2n=6x=36), sdo necessarios. A utilizacdo de técnicas citogenéticas, como andlise
meidtica combinada com a hibridizacéo in situ genémica (GISH), pode auxiliar no esclarecimento
da composicdo genémica e origem do acesso HO31 e de outros cittipos da espécie. Diante
disso, este estudo objetivou otimizar a preparacdo de meiécitos dos acessos HO31 e HO16, a
fim de obter laminas de boa qualidade para a aplicacdo da GISH. As anteras foram excisadas
das espiguetas em &agua destilada, lavadas com Triton X-100 0,1% ou 0,2% e submetidas a
digestdo da parede celular com um mix enziméatico (celulase Onozuka R10 0,7%, celulase 0,7%,
pectoliase 1% e citohelicase 1%) com variacdes de 1h e 10 min a 1h e 14 min em camara Umida,
no banho-Maria, a 37°C. Apos a digestao foi aplicado Triton X-100 0,1% ou 0,2%, seguida da
adicdo de &cido acético 60%. Os meibcitos foram corados com carmim propiénico 1% e as
laminas preparadas pela técnica de esmagamento. Uma pré-analise da qualidade das
preparacfes cromossOmicas foi realizada para selecionar as melhores metafases com
cromossomos integros, espalhados e sem debris citoplasmaticos para posterior aplicagdo da
GISH. Os resultados néo indicaram diferenca na qualidade das preparagdes com a variagdo no
tempo de digestdo e nas concentracdes de Triton X-100. As preparacdes meidticas permitiram
identificar configuracdes de pareamento de cromossomos na diacinese com o mesmo padrédo de
marcacdo e com padrées de marcacao diferentes quando aplicada a GISH. O protocolo adotado
de preparo das laminas demonstrou ser eficaz para a discriminacdo das configuracdes
cromossomicas uni, bi e multivalentes, evidenciando a importancia de obter preparagbes
cromossdmicas de alta qualidade para assim, garantir a aplicabilidade dos resultados na
identificacdo de padrbes de marcacdo cromossomo- especificos.

Palavras-Chave: Aneuploidia, Brachiaria humidicola., Poliploidia. .
Instituicdo de Fomento: CNPq

Link do pitch: https://youtu.be/LCqZBugFDqo

Sesséo: 3
NUmero poster: 71 novembro de 2024
Identificador deste resumo: 3484-18-3559


https://youtu.be/LCqZBugFDqo

