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Resumo

A utilizacdo de técnicas de biotecnologia dentro dos programas de melhoramento genético de
soja é fundamental para o desenvolvimento de novas cultivares. A obtencdo de Organismos
Geneticamente Modificados (OGM'’s), por meio destas ferramentas tém suprido a demanda de
cultivares com caracteristicas de tolerancia ou resisténcia a fatores bidticos e abidticos.
Entretanto, torna-se necessério a identificacdo destes eventos nas diferentes fases da cadeia
produtiva de soja, seja para fins de melhoramento ou comercializacdo de grdos. Sendo assim,
objetivou-se aplicar a Espectroscopia Raman (ER) como uma ferramenta alternativa para
diferenciar genotipos de soja. O experimento foi conduzido no Laboratério de Microscopia
Eletrbnica e Andlise Ultraestrutural - LME, localizado no Departamento de Fitopatologia - DFP na
Universidade Federal de Lavras - UFLA, no municipio de Lavras, Minas Gerais. Foram utilizadas
duas cultivares, uma convencional e uma Enlist E3, com 15 repeti¢cdes, tendo como unidade
experimental uma semente de soja. As amostras foram analisadas utilizando ER, com laser na
poténcia 70,2 miliw, tempo de integracdo de cinco segundos e 30 acumulac¢des por amostra. Os
dados espectrais obtidos com a ER foram processados utilizando programag¢do Python com
auxilio das bibliotecas RamPy e orplib. Ap6s processamento e padronizacdo, estes foram
transferidos ao ambiente R. Calculando-se a média amostral e seu intervalo de confianga entre
0s espectros coletados em cada ponto de inflexdo Raman, de modo a identificar regibes de
diferenciacdo. Em seguida, os conjuntos espectrais foram submetidos a técnica de reducéo de
dimensionalidade nao linear t-SNE, também foi treinado 0 modelo supervisionado de regressao
de minimos quadrados (PLS), a fim de predizer o evento de cada espectro avaliado. Com o
treinamento do modelo, obteve-se a matriz de confusdo com as predicdes para os dados
utilizados em treinamento. Os resultados indicam que houve regides de diferenciacdo entre os
tratamentos. A acuracia preditiva do modelo foi de 0,95, sugerindo alta precisdo do modelo.
Conclui-se com o estudo que a ER figura-se como potencial fonte de fenotipagem rapida e nao
destrutiva na classificacdo de genoétipos convencionais e transgénicos em soja.
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