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Resumo

A nutricdo materna durante a gestagado tem papel essencial na regulacdo da expressao de genes
no tecido muscular esquelético, influenciando direta ou indiretamente o desenvolvimento e o
metabolismo deste tecido em bovinos de corte. Dessa forma, nutrientes fornecidos a mée
durante a gestacdo podem ativar genes responsaveis pela sintese proteica e crescimento
muscular do feto, impactando o desempenho e a salde do animal ao longo da vida. O objetivo
com este estudo foi identificar genes diferencialmente expressos no musculo esquelético de
bezerros nascidos de vacas suplementadas ou ndo com nitrogénio de liberacdo lenta na
gestacdo. Dezesseis vacas prenhas (~ 510 kg) foram mantidas individualmente em baias durante
180 a 270 dias de gestacdo e receberam uma dieta composta por 75% de silagem de milho e
25% de bagaco de cana. Os tratamentos consistiram em: (1) dieta basal + sal mineral (Controle,
CON) e (2) dieta basal + suplementacdo com nitrogénio de liberacdo gradual no rimen (NPROT,
Timafeed Boost, Grupo Roullier, Franca). Apds 0 nascimento, amostras de tecido muscular (~1
g) foram coletadas por bidpsia do Longissimus thoracis (entre a 122 e a 132 costelas),
congeladas e armazenadas a -80°C para andlise posterior de RNAseq. As etapas analiticas
incluiram extracéo e quantificagdo de RNA, preparacao de biblioteca de cDNA, sequenciamento,
controle de qualidade (FASTQc e Trimmomatic), mapeamento e contagem de leituras (STAR), e
andlise estatistica e normalizacdo (edgeR). Identificaram-se 11.214 genes, dos quais 13 foram
expressos exclusivamente no grupo NPROT e 4 no grupo CON. Dentre os 11.197 genes
expressos em ambos 0s grupos, apenas 6 apresentaram expressao diferencial significativa (P <
0,05). Desses, 1 gene (PHGDH) teve maior expressdao no grupo NPROT, enquanto 5 genes
(LCN1, CTXN3, ARRDC4, ENSBTAG00000050791, ENSBTAG00000043545) tiveram menor
expressdo. Durante a gestacédo, a alta expressdo de PHGDH sugere um foco na produgéo de
serina para o desenvolvimento fetal, especialmente dos tecidos musculares e neurais. A baixa
expressao de LCN1, CTXN3, ARRDC4 e outros genes indica menor prioridade para respostas ao
estresse e sinalizacdo celular. Em sintese, os genes diferencialmente expressos no masculo
esquelético de bezerros submetidos a restricdo nutricional ou suplementacdo revelam
adaptacBes moleculares que destacam a importancia da nutricdo materna no desenvolvimento
muscular em bovinos de corte.
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