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Resumo

Urochloa humidicola € uma espécie forrageira que se destaca por ser tolerante a solos pobres e
areas com alagamento temporario, sendo alvo de programas de melhoramento genético no
Brasil. Nesse contexto, a andlise do comportamento meidtico € fundamental, pois permite
identificar irregularidades que podem afetar a fertilidade e a estabilidade dos parentais e hibridos.
Para isso, a técnica de hibridizag&o in situ fluorescente (FISH) € uma ferramenta eficiente, pois
permite a diferenciacdo dos cromossomos com base em sequéncias especificas de DNA,
auxiliando na identificagcdo das configuracbes de pareamento e de cromossomos que exibem
comportamento irregular. Nesse sentido, este trabalho teve por objetivo avaliar a dindmica da
meiose do acesso HO16 de U. humidicola (2n = 6x = 36) por meio da FISH com sondas de DNA
satélite (satDNA). O material vegetal foi cedido pelo Banco de Germoplasma da Embrapa Gado
de Corte, Campo Grande — MS e mantido em vasos, em casa de vegetacdo. Para a analise
meiodtica, inflorescéncias do acesso foram coletadas, fixadas em solucdo de Carnoy
(3:1,etanol:4cido acético) e armazenadas a -20 °C. As anteras foram retiradas, coradas com
carmim propidnico 1% e foi realizado a técnica de esmagamento. Para a FISH foram utilizadas
as sondas Uhum-spec9 e Uhum-specl2. Nos paquitenos foram observados knobs com e sem
sinais das sondas FISH. Nas diacineses, as médias das configuracbes de pareamento foram de
13,211 + 0,21l + 2,0V + 0,2V, sem registro de univalentes. Foram identificados pareamentos
homologos e homedlogos, 0 que corrobora com a proposta de alopoliploidia segmental para esse
acesso. Nas metafases |, observaram-se cromossomos ndo orientados, um deles marcado
apenas com a sonda Uhum-specl2 e outro exibindo sinais de ambas as sondas. Nas anéafases |
foram observadas irregularidades como um bivalente atrasado marcado com Uhum-spec9 e uma
célula exibindo dois conjuntos cromossdmicos que apresentaram segregacao assincrdnica no
tempo. Em um desses conjuntos foi observada segregacdo cromossémica 9:9 em cada polo,
sugerindo tratar-se de cromossomos pertencentes a um dos subgenomas constituintes desse
acesso. Em uma tel6fase | foram observados dois microndcleos, um deles marcados com
Uhum-specl2 e outro sem marcagdo FISH. Os achados reforcam a relevancia de expandir as
andlises para outras fases e em diferentes acessos de Urochloa humidicola, a fim de contribuir
para o entendimento do comportamento e heranga cromossémica durante a meiose.
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