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Resumo

As zoonoses representam uma das principais ameacas a salde publica global, sendo grande
parte dos patégenos humanos originarios de animais. Dessa forma, os animais silvestres podem
atuar como relevantes hospedeiros e disseminadores de agentes infecciosos como Salmonela
spp. Muitas espécies animais habitam em &reas urbanas e periurbanas utilizando recursos
disponibilizados pelas atividades humanas para sobreviver, se alimentar e reproduzir. Diante
disso, a vigilancia acerca de agentes zoonéticos em animais silvestres é fundamental no
contexto de Satde Unica. O objetivo deste trabalho € relatar o processo de extracdo de DNA de
tecidos de animais silvestres e exéticos encaminhados para necrépsia no Setor de Patologia
Veterinadria da UFLA (SPV-UFLA) para pesquisa e deteccdo de patdbgenos zoondticos por
analises moleculares. Foram coletados fragmentos de 6rgdos de 243 animais silvestres, sendo
137 aves, 98 mamiferos, sete anfibios e um réptil. As amostras foram identificadas e
armazenadas em freezer convencional até a pesagem e confeccdo de pools de tecidos. A
extracdo de DNA gendmico foi realizada utilizando o kit Wizard® Genomic DNA Purification Kit,
de acordo com as recomendacdes do fabricante. As amostras extraidas foram armazenadas a
-20 °C e avaliadas quanto a qualidade: a concentracéo e a pureza do DNA foram verificadas por
espectrofotometria (Nanodrop), analisando-se duas razGes de absorbancia indicativas de
contaminacdo por proteinas, sais ou solventes, seguidas de diluicdes, quando necessérias, para
adequacdo ao padrdao de concentracdo entre 50 e 200ng/uL. Posteriormente, a integridade do
DNA concentrado e diluido foi avaliada por eletroforese em gel de agarose a 0,8%. As amostras
indicativas de alta concentracao foram rediluidas e reavaliadas, enquanto as satisfatorias foram
armazenadas para andlises posteriores, incluindo deteccdo de patdgenos zoonoticos como
Salmonella spp. por técnicas moleculares, como a PCR. A padronizacdo do protocolo de
extracdo de DNA estruturado, bem como a avaliacdo de integridade, pureza e qualidade do DNA
extraido, sdo fundamentais para a deteccdo de patégenos zoonédticos em diferentes espécies
silvestres, uma vez que a degradacdo do material genético e contaminantes oriundos da matriz
tecidual ou dos reagentes podem comprometer o material, inibir reacbes de PCR e prejudicar as
andlises. Esses cuidados fornecem dados mais confiaveis, auxiliando na vigilancia integrada e
nas acbes preventivas no contexto de Saide Unica.
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