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Resumo

Caracterizagdo cromossémica e analise morfométrica em Paspalum lenticulare (acesso BGP
281) O género Paspalum L., por apresentar ampla diversidade de caracteristicas morfoldgicas,
genéticas e reprodutivas entre as espécies que o compdem, bem como por ter seu centro de
origem e diversificacdo no Cerrado e no Sul do Brasil, desperta grande interesse nos programas
de melhoramento genético. Esse interesse decorre do potencial do género em ampliar a
diversidade de espécies forrageiras utilizadas na formacdo de pastagens e em ocupar nichos
especificos ndo contemplados pelas espécies atualmente mais empregadas na bovinocultura,
como Panicum e Urochloa. Este estudo teve como objetivo caracterizar citogeneticamente o
acesso BGP 281 de Paspalum lenticulare, o qual tem sido empregado em estratégias de
obtencdo de hibridos nos programas de melhoramento da EMBRAPA Pecuaria Sudeste. O
material vegetal (acesso BGP 281) foi cedido pela EMBRAPA ao Banco de Germoplasma do
Departamento de Biologia da UFLA. Raizes jovens foram coletadas e submetidas a
pré-tratamento com 8- hidroxiquinoleina (0,002 M) e ciclohexamida (89 uM) na proporcao de 1:1,
por 3 horas a 17 °C, seguido de digestdo enzimatica por 2 h 30 min a 37 °C em banho maria,
utilizando solugéo composta por 0,7% cellulase Onozuka R10 (Yakult Honsha), 0,7% cellulase
(Sigma-Aldrich), 1% pectolyase (Sigma-Aldrich) e 1% cytohelicase (Sigma-Aldrich). O
espalhamento cromoss6mico foi realizado por secagem a chama e a coloragdo convencional
efetuada com Giemsa 2% por 10 minutos. As laminas foram montadas em meio permanente.
Para a contagem cromossOmica, foram analisadas duas laminas, com 10 metafases cada. As
medi¢cOes foram realizadas com o software Karyotype®, e os dados obtidos foram empregados
nas andlises morfométricas. Os resultados demonstraram que o acesso BGP 281 de P.
lenticulare é diploide, com complemento cromossémico 2n = 2x = 20. O comprimento
cromossdmico variou de 2,53 um (maior) a 1,67 um (menor). A razado entre bracos (L/S) oscilou
entre 1,05 e 1,39, apresentando formula cariotipica 20m, classificando o conjunto cromossémico
como metacéntrico. O comprimento total do lote haploide (CTLH) foi de 20,19 um. Para estudos
futuros, recomenda-se a aplicagdo de técnicas moleculares avancadas, como a hibridiza¢éo in
situ fluorescente (FISH) com sondas de DNA ribossomal, a fim de possibilitar uma identificacéo
cromossOmica mais robusta e refinada.
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